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# Вопрос Варианты ответа 

 
1.  Общие понятия.   

1.1.  Вопросы с одним правильным ответом  

1.1.1.  Что отличает клетку эукариот от клетки 

прокариот? 

a. отсутствие клеточной стенки 

b. наличие мембранных органелл 

c. наличие вакуолей 

d. наличие ядра 

1.1.2.  Какой связью соединены между собой 

аминокислоты полипептидной цепи? 

a. фосфодиэфирная 

b. пептидная 

c. водородная 

d. дисульфидная 

1.1.3.  Какой связью соединены между собой 

нуклеотиды в одной цепи ДНК? 

a. фосфодиэфирная 

b. пептидная 

c. водородная 

d. дисульфидная 

1.1.4.  Сколько триплетов соответствуют стартовому 

кодону в ДНК для общеклеточного 

генетического кода? 

a. 1 

b. 3 

c. 5 

d. 7 

1.1.5.  Сколько триплетов соответствуют стоп-кодону 

в ДНК для общеклеточного генетического кода? 

a. 1 

b. 3 

c. 5 

d. 7 

1.1.6.  Какова основная догма молекулярной 

биологии? 

a. ДНК-РНК-белок 

b. ДНК-ДНК 

c. РНК-ДНК-РНК-белок 

d. Белок-РНК-ДНК 

1.1.7.  Что такое 3’-конец нуклеиновой кислоты? a. нуклеотид, присоединённый 

фосфодиэфирной связью к 3’-атому 

углерода сахарногого остатка 

b. нуклеотид, присоединённый 

фосфодиэфирной связью к 5’-атому 

углерода сахарногого остатка 

c. нуклеотид, присоединяемый 

полимеразой первым 

d. нуклеотид присоединяемый 

полимеразой вторым 

1.1.8.  Что такое 5’-конец нуклеиновой кислоты? a. нуклеотид, присоединённый 

фосфодиэфирной связью к 5’-атому 

углерода сахарногого остатка 

b. нуклеотид, присоединённый 

фосфодиэфирной связью к 3’-атому 

углерода сахарногого остатка 

c. нуклеотид, присоединяемый 

полимеразой первым 

d. нуклеотид присоединяемый 

полимеразой вторым 

1.1.9.  Что такое N-конец белка? a. аминогруппа первой аминокислоты в 

белке 

b. аминогруппа последней аминокислоты 

в белке 

c. свободная карбоксильная группа 

первой аминокислоты в белке 



d. свободная гидроксильная группа 

последней аминокислоты в белке 

1.1.10.  Что такое C-конец белка? a. аминогруппа первой аминокислоты в 

белке 

b. аминогруппа последней аминокислоты 

в белке 

c. свободная карбоксильная группа 

первой аминокислоты в белке 

d. свободная гидроксильная группа 

последней аминокислоты в белке 

1.1.11.  У каких организмов самые большие геномы? a. амёбы 

b. растения 

c. насекомые 

d. млекопитающие 

1.1.12.  Какие клеточные органеллы способны к 

делению отдельно от клетки? 

a. ядро 

b. митохондрии 

c. аппарат Гольджи 

d. везикулы 

 

2.  Строение хромосом.    

2.1.1.  Как называется кодирующий участок гена? a. экзон 

b. интрон 

c. промотер 

d. энхансер 

 

2.1.2.  Как называется некодирующий участок гена? a. экзон 

b. интрон 

c. промотер 

d. энхансер 

 

2.1.3.  Какой элемент входит в коровый промотор 

эукариот? 

a. ТАТА-box 

b. CAAT-box 

c. GC-box 

d. энхансер 

 

2.1.4.  Где могут находится энхансерные элементы 

эукариотических промоторов? 

a. в области -50 до -200 относительно 

инициаторного элемента 

b. только в области -150 до -300 

относительно инициаторного элемента 

c. дистанционно до и после начала гена 

d. дистанционно только до начала гена 

 

2.1.5.  Каковы функции корового промотора у 

эукариот? 

a. правильная сборка и 

позиционирование транскриптазного 

комплекса 

b. регуляция транскрипции гена по 

времени 

c. регуляция транскрипции гена по 

скорости/активности 

d. усиление активности транскрипции 

гена 

 

2.1.6.  По какому принципу выделяют типы 

эукариотических промоторов? 

a. по размеру и составу регуляторных 

элементов 

b. по виду транскрибирующей их РНК 

полимеразы 

c. по типу транскрибируемого пробукта 

d. по типу регуляции 

 

2.1.7.  Сколько молекул гистонов входит в состав 

нуклеосомы? 

a. 2 

b. 4 

c. 8 

d. 16 

 

2.1.8.  Какой гистон соединяет нуклеосомы между 

собой? 

a. H1 

b. H2A 

 



c. H2B 

d. H4 

2.1.9.  Что такое гистоны? a. основные белки, участвующие в 

укладке ДНК в нуклеосомы 

b. белки скаффолда хромосом 

c. белки, связывающие теломеры в 

хромосомах 

d. белки, образующие комплекс 

центромеры в хромосоме 

 

 
3.  Репликация ДНК.    

3.1.  Вопросы с одним правильным ответом   

3.1.1.  Где происходит репликация ДНК у эукариот? a. в ядре 

b. в цитоплазме во время митоза 

c. в ЭПР 

d. в цитоплазме во время митоза 

 

3.1.2.  Что показал эксперимента Мезельсона и Сталя? a. что модель репликации ДНК в клетках 

консервативная 

b. что модель репликации ДНК в клетках 

полуконсервативная 

c. что модель репликации ДНК в клетках 

дисперсная 

d. эксперимент не позволил выяснить 

модель репликации 

 

3.1.3.  Что означает, что репликация ДНК в клетке 

полуконсервативна? 

a. одна из дочерних молекул содержит 

только родительские цепи, а другая – 

только новосинтезированные цепи 

b. дочерние молекулы содержат одну 

родительскую и одну 

новосинтезированную цепь 

c. цепи дочерних молекул содержат 

частично родительские, частично 

новосинтезированные участки 

d. одна хроматида содержит  только 

родительские цепи, а другая – только 

новосинтезированные цепи 

 

3.1.4.  Каково основное свойство полимераз, 

выполняющих репликацию ДНК в клетках? 

a. синтез ДНК цепи на ДНК матрице 

b. синтез РНК на ДНК матрице 

c. синтез ДНК на РНК матрице 

d. синтез РНК на РНК матрице 

 

3.1.5.  Каковы функции топоизомеразы? a. погрузка хеликазы на цепь ДНК 

b. разделение дуплекса ДНК 

c. раскручивание и удаление супервитков 

с ДНК 

d. соединение участков ДНК 

e. увеличение количеству нуклеотидов, 

которые фермент может добавить за 

одно связывание с матрицей 

 

3.1.6.  Какой фремент разделяет скрещенные 

замкнутые цепи хромосом после репликации? 

a. ДНК полимераза 

b. топоизомераза 

c. ДНК лигаза 

d. хеликаза 

 

3.1.7.  Какова функция теломеразы? a. разрезание теломеры хромосомы для 

начала репликации ДНК на теломере 

b. достраивание концевого участка 

теломеры на РНК-матрице 

c. синтез праймера для начала 

репликации ДНК на теломере 

d. достраивание концевого участка 

теломеры на ДНК-матрице 

 



3.1.8.  Какова функция хеликазы? a. погрузка факторов процессивности 

полимеразы на цепь ДНК 

b. разделение дуплекса ДНК 

c. раскручивание и удаление супервитков 

с ДНК 

d. соединение участков ДНК 

 

3.1.9.  Какова функция ДНК лигазы? a. погрузка факторов процессивности 

полимеразы на цепь ДНК 

b. разделение дуплекса ДНК 

c. раскручивание и удаление супервитков 

с ДНК 

d. соединение участков ДНК 

 

3.1.10.  В чём отличие теломеразы от других ДНК 

полимераз? 

a. не может инициировать синтез цепи 

(de novo) 

b. обладает эндонуклеазной активностью 

c. обладает рибозимным участком 

d. может удлинять праймер 

 

3.1.11.  В чём роль скользящего захвата (sliding clamp) 

или белка PCNA при репликации ДНК? 

a. погрузка факторов репликации на ДНК 

b. увеличение количеству нуклеотидов, 

которые фермент может добавить за 

одно связывание с матрицей 

c. разделение дуплекса ДНК 

d. раскручивание ДНК и снятие 

супервитков 

 

3.1.12.  На каком участке начинается репликация 

хромосомы? 

a. центромера 

b. теломера 

c. Ori 

d. промотер 

 

3.1.13.  Что не является экзогенным источником 

повреждений ДНК? 

a. ионизирующие излучения 

b. растительные токсины 

c. химические вещества 

d. интеркалирующие агенты 

e. реактивные формы кислорода 

 

3.2.  Вопросы с одним правильным ответом и 

рисунком 

  

3.2.1.  Какую функицю выполняет полимераза I? 

 

a. непрерывно синтезирует лидирующую 

цепь и протяжённые участки 

отстающей цепи 

b. застраивает участок праймера 

c. синтезирует РНК-праймер 

d. деградирует РНК-праймер 

 

3.2.2.  Какую функицю выполняет полимераза III? 

 

a. непрерывно синтезирует лидирующую 

цепь и протяжённые участки 

отстающей цепи 

b. застраивает участок праймера 

c. синтезирует РНК-праймер 

d. деградирует РНК-праймер 

 

3.2.3.  Какую функицю выполняет Праймаза? a. непрерывно синтезирует лидирующую 

цепь и протяжённые участки 

отстающей цепи 

b. застраивает участок праймера 

c. синтезирует РНК-праймер 

d. деградирует РНК-праймер 

 



 

 

3.2.4.  Какую функицю выполняет топоизомераза? 

 

a. раскручивает ДНК дуплекс 

b. снимает супервитки 

c. является фактором процессивности 

ДНК полимеразы III 

d. соединяет досинтезированные 

фрагменты Оказаки 

 

3.2.5.  Какую функицю выполняет белок SSB? 

 

a. раскручивает ДНК дуплекс 

b. связывавет одноцепочечные 

фрагменты ДНК 

c. является фактором процессивности 

ДНК полимеразы III 

d. соединяет досинтезированные 

фрагменты Оказаки 

 

3.2.6.  Какую функицю выполняет «скользящий 

захват»? 

 

a. раскручивает ДНК дуплекс 

b. снимает супервитки 

c. связывавет одноцепочечные 

фрагменты ДНК 

d. является фактором процессивности 

ДНК полимеразы III 

 

 

3.2.7.  Какую функицю выполняет хеликаза? 

 

a. раскручивает ДНК дуплекс 

b. снимает супервитки 

c. связывавет одноцепочечные 

фрагменты ДНК 

d. соединяет досинтезированные 

фрагменты Оказаки 

 

3.2.8.  Какую функицю выполняет РНКаза Н? 

 

a. непрерывно синтезирует лидирующую 

цепь и протяжённые участки 

отстающей цепи 

b. застраивает участок праймера 

c. синтезирует РНК-праймер 

d. деградирует РНК-праймер 

 

 

3.2.9.  Какую функицю выполняет ДНК лигаза? a. раскручивает ДНК дуплекс 

b. снимает супервитки 

 



 

c. связывавет одноцепочечные 

фрагменты ДНК 

d. соединяет досинтезированные 

фрагменты Оказаки 

3.2.10.  Какую функицю выполняет полимераза ε? 

 

a. непрерывно синтезирует лидирующую 

цепь  

b. синтезирует участки отстающей цепи 

c. синтезирует РНК-праймер 

d. раскручивает ДНК дуплекс 

 

3.2.11.  Какую функицю выполняет полимераза δ? 

 

a. непрерывно синтезирует лидирующую 

цепь  

b. синтезирует участки отстающей цепи 

c. синтезирует РНК-праймер 

d. раскручивает ДНК дуплекс 

 

3.2.12.  Какую функицю выполняет PCNA? 

 

a. раскручивает ДНК дуплекс 

b. снимает супервитки 

c. связывавет одноцепочечные 

фрагменты ДНК 

d. является фактором процессивности 

ДНК полимеразы 

 

3.2.13.  Какую функицю выполняет полимераза RPA? 

 

a. раскручивает ДНК дуплекс 

b. снимает супервитки 

c. связывавет одноцепочечные 

фрагменты ДНК 

d. является фактором процессивности 

ДНК полимеразы 

 

3.2.14.  Какую функицю выполняет полимераза α? 

 

a. непрерывно синтезирует лидирующую 

цепь  

b. синтезирует участки отстающей цепи 

c. синтезирует РНК-праймер 

d. раскручивает ДНК дуплекс 

 

3.2.15.  Какую функицю выполняет полимераза MCM 

белки? 

a. непрерывно синтезирует лидирующую 

цепь  

b. синтезирует участки отстающей цепи 

 



 

c. синтезирует РНК-праймер 

d. раскручивает ДНК дуплекс 

 
4.  Транскрипция ДНК.   

4.1.1.  Обратная транскрипция – это… a. удвоение молекулы ДНК 

b. синтез молекулы РНК на матрице ДНК 

c. синтез белка на матрице РНК 

d. синтез молекулы ДНК на матрице РНК 

 

4.1.2.  Какие ферменты выполняют транскрипция 

ДНК? 

a. ДНК полимеразы 

b. РНК полимеразы 

c. обратные транскриптазы 

d. РНК-зависимые РНК полимеразы 

 

4.1.3.  Каково основное свойство обратной 

транскриптазы? 

a. синтез ДНК цепи на ДНК матрице 

b. синтез РНК на ДНК матрице 

c. синтез ДНК на РНК матрице 

d. синтез РНК на РНК матрице 

 

4.1.4.  С чего начинается инициация транскрипции 

ДНК в клетке? 

a. со связывания факторов транскрипции 

на стартовом нуклеотиде гена 

b. со связывания факторов транскрипции 

с ТАТА-box 

c. со связывания РНК полимеразы на 

стартовом нуклеотиде гена 

 

4.1.5.  Какая полимераза отвечает за транскрипцию 

большинства белковых генов в эукариотической 

клетке? 

a. ДНК полимераза III 

b. РНК полимераза I 

c. РНК полимераза II 

d. РНК полимераза III 

 

4.1.6.  Какой участок РНК полимеразы II выполняет 

основную регуляторную функцию во время 

транскрипции? 

a. N-концевой домен 

b. C-концевой домен 

c. TATA-связывающий домен 

d. N-концевой домен и TATA-

связывающий домен 

 

4.1.7.  Каким образом осуществляется регуляция 

транскрипции РНК полимеразой II? 

a. путём фосфолирирования N-концевого 

домена 

b. путём фосфолирирования C-концевого 

домена 

c. путём изменения стабильности РНК 

полимеразы 

d. путем отрезания N-концевого домена 

 

4.1.8.  Какие транксрипциооные факторы необходимы 

для рекрутизации РНК полимеразы при 

инициации трпнскрипции? 

a. TFIID (c TBP) 

b. TFIIB 

c. TFIIF, TFIIE, TFIIH 

d. TFIID 

 

4.1.9.  Какие белки контролируют удлинение цепи 

РНК при транскрипции? 

a. факторы инициации транскрипции 

b. факторы элонгации транскрипции 

c. факторы терминации транскрипции 

d. факторы трансляции 

 

 
5.  Формы и модификации РНК.   

5.1.1.  Что такое кэп? a. специфическая последовательность 

b. специфический белок 

c. метилированный гуанозинтрифосфат 

d. 5’-концевая последовательность РНК 

 



5.1.2.  Что находится на 5’конце эукариотической 

мРНК? 

a. кэп 

b. поли(А) 

c. старт-кодон 

d. стоп-кодон 

 

 

5.1.3.  Что находится на 3’конце эукариотической 

мРНК? 

a. кэп 

b. поли(А) 

c. старт-кодон 

d. стоп-кодон 

 

5.1.4.  Что такое сплайсинг? a. удаление экзонов из пре-мРНК 

b. удаление интронов из пре-мРНК 

c. соединение отдельных пре-мРНК с 

образованием зрелой мРНК 

d. удаление концевых етранслируемых 

областей РНК 

 

5.1.5.  Какой комплекс выполняет сплайсинг? a. нуклеосома 

b. сплайсосома 

c. рибосома 

d. десмосома 

 

5.1.6.  Где происходит сплайсинг пре-мРНК? a. в ядре 

b. в цитоплазме 

c. в ЭПР 

d. в аппарате Гольджи 

 

5.1.7.  Что такое «Нонсенс-опосредованная деградация 

мРНК»? 

a. деградация неправильно 

сплайсированных мРНК с ранними 

СТОП-кодонами в ОРС 

b. деградация неправильно 

сплайсированных мРНК во время 

экспорта из ядра через ядерные поры 

c. деградация неправильно 

сплайсированных мРНК ко-

трансляционно во время синтеза белка 

рибосомой 

d. деградация неправильно 

сплайсированных мРНК в ядре 

 

5.1.8.  Когда происходит проверка корректности мРНК 

у эукариот? 

a. ко-транскрипционно 

b. пост-транскрипционно 

c. после сплайсинга 

d. во время сплайсинга 

 

5.1.9.  Когда происходит навешивание кэп? a. ко-транскрипционно 

b. пост-транскрипционно 

c. совместно с проверкой корректности 

мРНК 

d. при трансляции 

 

5.1.10.  Когда происходит сплайсинг? a. ко-транскрипционно 

b. пост-транскрипционно 

c. совместно с проверкой корректности 

мРНК 

d. при трнасляции 

 

5.1.11.  Когда происходит экспорт мРНК из ядра? a. до сплайсинга 

b. после сплайсинга 

c. в процессе сплайсинга 

d. может происходить как до сплайсинга, 

так и после 

 

5.1.12.  Какой белок связан с поли(А)-хвостом мРНК? a. PAP 

b. PABP 

c. RPA 

d. SSB 

 

 
6.  Трансляция РНК.    



6.1.  Общие вопросы с одним правильным 

ответом 

  

6.1.1.  Трансляция – это… a. удвоение молекулы ДНК 

b. синтез молекулы РНК на матрице ДНК 

c. синтез молекулы белка на матрице 

РНК 

d. синтез молекулы ДНК на матрице РНК 

 

6.1.2.  Где не происходит трансляция у эукариот? a. в ядре 

b. в цитоплазме 

c. на мембранах ЭПР 

d. в митохондриях 

 

6.1.3.  Каким типом фермента является рибосома? a. полимераза 

b. протеаза 

c. рибозим 

d. синтетаза 

 

6.1.4.  Выберите размер большой и малой субъединиц 

рибосом прокариот 

a. 30S и 40S 

b. 30S и 50S 

c. 40S и 50S 

d. 40S и 60S 

 

6.1.5.  Выберите размер большой и малой субъединиц 

рибосом эукариот 

a. 30S и 40S 

b. 30S и 50S 

c. 40S и 50S 

d. 40S и 60S 

 

6.1.6.  Сколько молекул РНК входит в состав малой 

субъединицы рибосом прокариот? 

a. 1 

b. 2 

c. 3 

d. 4 

 

6.1.7.  Сколько молекул РНК входит в состав малой 

субъединицы рибосом эукариот? 

a. 1 

b. 2 

c. 3 

d. 4 

 

6.1.8.  Сколько молекул РНК входит в состав большой 

субъединицы рибосом эукариот? 

a. 1 

b. 2 

c. 3 

d. 4 

 

6.1.9.  Сколько молекул РНК входит в состав малой 

субъединицы рибосом прокариот? 

a. 1 

b. 2 

c. 3 

d. 4 

 

6.1.10.  Что представляет собой IRES (внутренний сайт 

посадки рибосомы)? 

a. трёхмерную вторичную структуру в 5’ 

области мРНК 

b. трёхмерную вторичную структуру в 3’ 

области мРНК 

c. специализированный кодон в 5’ 

области мРНК 

d. специализированный кодон в 3’ 

области мРНК 

 

6.2.  Вопросы с    

6.2.1.  С какого события начинается инициация 

трансляции? 

a. связывание факторов инициации 

трансляции с кэп 

b. связывание 40S субъединицы 

рибосомы с мРНК 

c. связывание 40S субъединицы 

рибосомы с 60S субъединицей 

 

6.2.2.  Какой фактор инициации трансляции 

связывается с кэп? 

a. eIF1 

b. eIF2 

c. eIF3 

d. eIF4E 

 



6.2.3.  Какой фактор инициации трансляции 

связывается с Мет-тРНК? 

a. eIF1 

b. eIF2 

c. eIF3 

d. eIF4E 

 

6.2.4.  Какая субъединица рибосомы сканирует 5’-

область мРНК эукариот в поисках СТАРТ-

кодона? 

a. 30S 

b. 40S 

c. 50S 

d. 60S 

 

6.2.5.  Какие факторы инициации трансляции не 

связываются с 40S субъединицей рибосомы? 

a. eIF1 

b. eIF3 

c. eIF4E 

d. eIF5 

 

6.2.6.  Какой белок НЕ участвует в циклизации мРНК? a. eIF4E 

b. eIF4G 

c. RPA 

d. PABP 

 

6.2.7.  Каков первый шаг элонгации трансляции? a. тРНК связывается с оответсвующим 

кодоном в А-сайте 

b. образование пептидной связи между 

аминокислотой в А-сайте и 

аминокислотной цепью в Р-сайте 

c. продвижение мРНК на 1 кодон и 

освобождение А-сайта 

d. высвыбождение «пустой» тРНК из Е-

сайта 

 

6.2.8.  Каков второй шаг элонгации трансляции? a. тРНК связывается с оответсвующим 

кодоном в А-сайте 

b. образование пептидной связи между 

аминокислотой в А-сайте и 

аминокислотной цепью в Р-сайте 

c. продвижение мРНК на 1 кодон и 

освобождение А-сайта 

d. высвыбождение «пустой» тРНК из Е-

сайта 

 

6.2.9.  Каков третий шаг элонгации трансляции? a. тРНК связывается с оответсвующим 

кодоном в А-сайте 

b. образование пептидной связи между 

аминокислотой в А-сайте и 

аминокислотной цепью в Р-сайте 

c. продвижение мРНК на 1 кодон и 

освобождение А-сайта 

d. высвыбождение «пустой» тРНК из Е-

сайта 

 

6.2.10.  Каков четвёртый  шаг элонгации трансляции? a. тРНК связывается с оответсвующим 

кодоном в А-сайте 

b. образование пептидной связи между 

аминокислотой в А-сайте и 

аминокислотной цепью в Р-сайте 

c. продвижение мРНК на 1 кодон и 

освобождение А-сайта 

d. высвыбождение «пустой» тРНК из Е-

сайта 

 

6.2.11.  Каким образом осущетсвляется терминация 

трансляции у эукариот? 

a. обрыв цепи на СТОП-кодоне из-за 

затормаживания рибосомы 

b. обрыв цепи из-за стериохимического 

запрета для рибосомы продвинутся 

вперёд со СТОП-кодона 

c. связывание фактора терминации в А-

сайте, где стоит СТОП-кодон, и 

высвобождение цепи 

 



d. связывание фактора терминации в E-

сайте, где стоит СТОП-кодон, и 

высвобождение цепи 

6.2.12.  Что такое полицистронные мРНК? a. мРНК, последовательно кодирующая 

несколько разных полипептидных 

цепей 

b. мРНК, кодирующая один полипептид 

c. молекулы РНК, которые не 

транслируются в белки 

d. мРНК у эукариот 

 

 
7.  Контроль экспрессии генов.   

7.1.1.  Что такое «ремоделирование хроматина»? a. изменение состава хроматина 

b. изменение плотности укладки 

хроматина за счёт изменения 

связывания ДНК с гистонами 

c. изменение формы хроматина 

 

7.1.2.  Какова функция ремоделирования хроматина? a. изменение активности транскрипции 

генов 

b. изменение активности трансляции 

генов 

c. изменение активности репликации 

ДНК 

d. изменение активности рекомбинации 

 

7.1.3.  Что такое «сайленсинг» гена? a. подавление экспрессии гена 

b. удаление гена из хромосомы 

c. потеря гена клеткой 

 

7.1.4.  Какой комплекс отвечает за подавление 

трансляции или деградацию мРНК в процессе 

посттранскрипционного сайленсинга? 

a. RISC 

b. DISC 

c. Рибосома 

d. Это неизвестно 

 

7.1.5.  Какие белки отвечают за процессинг 

специфической мРНК для образования пре-

миРНК? 

a. Drosha и Dicer 

b. белки семейства Argonaute 

c. белки комплекса RISC 

d. неизвестные белки 

 

7.1.6.  Что изучает эпигенетика? a. изменения экспрессии генов, 

вызванных механизмами, не 

затрагивающими последовательности 

ДНК 

b. изменения экспрессии генов, 

вызванных изменениями 

последовательности ДНК 

c. изменения экспрессии генов, 

вызванных механизмами 

постранскрипционного сайленсинга 

генов 

 

7.1.7.  Выберите виды некодирующих РНК, которые 

могут осуществлять посттранскрипционный 

сайленсинг генов 

a. тРНК 

b. рРНК 

c. мяРНК 

d. киРНК 

 

 
8.  Белки.   

8.1.1.  Когда происходит упаковка белка? a. ко- и пост-транскрипционного 

b. ко и пост-трансляционного 

c. только пост-трансляционного 

d. при нехватке соответствующего белка 

в клетке 

 

8.1.2.  Какой конец белка укладывается сначала? a. N-конец 

b. С-конец 

c. любой конец 

 



d. оба конца одновременно 

8.1.3.  Какова функция белков-шаперонов? a. осуществление правильной укладки 

белков 

b. разборка неправильно уложенного 

белка на аминокислоты 

c. напрвление неправильно уложенного 

белка в протеасомы 

d.  убиквитинирование белка 

 

8.1.4.  Почему большинство белков-шаперонов 

относятся к семействам белков теплового шока 

(heat shock proteins, hsp)? 

a. количество неправильно уложенных 

белков в клетке возрастает при 

высокой температуре, что приводит к 

увеличению количества белков-

шаперонов 

b. эти белки-шапероны появляются в 

клетке только при увеличении 

температуры 

c. эти белки могут выполнять свои 

функции только когда клетка 

находится в состоянии теплового 

шока, и при низких температурах 

неактивны 

d. эти белки активируются высокой 

температурой 

 

8.1.5. v Элементами какой структуры белка являются 

альфа-спирали? 

a. первичной 

b. вторичной 

c. третичной 

d. четвертичной 

 

8.1.6.  Элементами какой структуры белка являются 

бета-тяжи? 

a. первичной 

b. вторичной 

c. третичной 

d. четвертичной 

 

8.1.7.  Элементами какой структуры белка являются 

бета-листы (слои)? 

a. первичной 

b. вторичной 

c. третичной 

d. четвертичной 

 

8.1.8.  Элементами какой структуры белка являются 

бета-бочки (баррели)? 

a. первичной 

b. вторичной 

c. третичной 

d. четвертичной 

 

8.1.9.  Как модифицируется белок для направления его 

в протеасомы? 

a. убиквитинилирование 

b. ацетилирование 

c. рибозилирование 

d. миристилирование 

 

8.1.10.  Какой фермент навешивает на белок маркер для 

направления его на деградацию? 

a. убиквитин-лигаза 

b. ацетилтрансфераза 

c. поли(АДФ-рибоза)-полимераза 

d. миристил-лигаза 

 

8.1.11.  Какова функция гексамерного кольца в кэп 

протеасомы? 

a. узнавание убиквитина на поверхности 

белка 

b. разворачивание структуры белка 

c. разборка белка на аминокислоты 

d. узнавание регуляторных факторов 

 

8.1.12.  Какова функция центрального цилиндра или 

поровой частицы протеасомы? 

a. узнавание убиквитина на поверхности 

белка 

b. разворачивание структуры белка 

c. разборка белка на аминокислоты 

d. разборка белка на пептиды 

 

 


